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Pré-requisito: Biologia Co-requisito:

Modalidade: () Presencial () Totalmente EAD ( )CHem EAD:

Molecular
CH Total:36 L . " . - 5
~ Laboratorio - Orientada Pratica Especifica  |Estagio de Formagao
Padrao (PD): Campo (CP): Estagio (ES): -
CH Semanal: 15 (PD) (LB): 15 po (CP) gio (ES) (OR): (PE): Pedagogica (EFP):

Introducdo a bioinformatica, ferramentas de bioinformatica para analises de acidos nucléicos; ferramentas para desenho de oligonucleotideos (“primers”);
utilizagdo de bancos de dados de sequéncias de DNA e proteinas; previsao de estrutura secundaria, visualizagdo de estruturas 3d de acidos nucléicos e
proteinas. Analise filogenética e evolugdo molecular.

EMENTA

PROGRAMA
|DATA Sincronas CONTEUDO PROGRAMATICO
18/08 19:00-21:00 Bancos de dados bioldgicos. Andlises de sequéncias nucleotidicas-predi¢do e polimorfismos
20/08 19:00-21:00 lAndlises de sequéncias
21/08 19:00-20:00 lAnalises de sequéncias
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25/08 19:00-21:00 lAnalise de proteinas
27/08 19:00-21:00 Predicdo de estrutura, interagdes e rotas biologicas
28/08 19:00-20:00 IAnalises filogenéticas
01/09 19:00-21:00 Desenho de Primers
DATA Assincronas CONTEUDO PROGRAMATICO
18/08 2 horas Bancos de dados bioldgicos. Andlises de sequéncias nucleotidicas-predi¢do e polimorfismos
19/08 2 horas Bancos de dados bioldgicos. Andlises de sequéncias nucleotidicas-predi¢do e polimorfismos
20/08 2 horas lAnalises de sequéncias
21/08 2 horas lAnalises de sequéncias
24/08 2 horas \Analises de sequéncias
25/08 2 horas |Avaliagdo
26/08 2 horas lAnalise de proteinas
27/08 2 horas Predigdo de estrutura, interagdes e rotas biologicas
28/08 2 horas |Avaliagdo
30/08 2 horas IAnalises filogenéticas
01/09 4 horas IDesenho de Primers e avaliagdo

https://sei.ufpr.br/sei/web/controlador.php?acao=documento_imprimir_web&acao_origem=arvore_visualizar&id_documento=3022761&infra_siste...

OBJETIVO GERAL

Permitir a construcdo de saberes envolvidos na importancia e aplicagdo das ferramentas de bioinformatica aplicadas a biotecnologia. Discernir sobre a
aplicac@o de ferramentas para analise de sequencias de acidos nucléicos, proteinas, analises filogenéticas e nogdes de metagendémica , protedmica e
trasncriptomica. A disciplina devera permitir, de modo pratico, o treinamento do aluno envolvendo a analises de sequencias, desenho de primers e

construgdo de arvores filogenéticas.

OBJETIVO ESPECIFICO

1. Desenvolver conhecimentos acerca de ferramentas de bioinformatica aplicadas em rotina de biotecnologia;

2. Apresentar os principais banco de dados de sequencias de acidos nucleicos e proteinas;

3. Conhecer softwares para analises de sequencias e construgdo de arvores filogenéticas;

4. Conhecer softwares para desenho de primers e sondas de acidos nucleicos;

2/4



14/07/2020 SEI/UFPR - 2800708 - PROGRAD: FORMULARIO FICHA 2

5. Construir conceitos sobre uso e aplicacdo da bioinformatica

PROCEDIMENTOS DIDATICOS

Os alunos terdo encontros junto com o professor durante uma hora, através da plataforma Teams, apos receberem o material didatico através da plataforma
UFPR-Virtual, que terdo a fungao de apresentar e discutir as diividas sobre as atividades. As atividades remotas assincronas consistirdo em utilizagao de
ferramentas de bioinformatica, apresentagdes de powerpoint e estudos dirigidos.

FORMAS DE AVALIACAO

Serdo realizadas 3 avaliagdes nas datas especificadas pelo cronograma. As mesmas serdo realizadas através de atividades com consulta ao material
didatico fornecido. Cada avaliagdo terd o valor maximo de 100 pontos cada.

A Média semestral sera calculada pela formula (P1 + P2 +P3)/3

O aluno que alcangar média igual ou superior a70 estara aprovado e os alunos que obtiverem nota inferior a 40 estardo reprovados

Os demais deverao realizar prova de exame no dia 10 de agosto no horario indicado no cronograma. O contetido da prova sera todo o contetido estudado
nas aulas. A prova tera valor 100 e a média final sera calculada através da formula (MS+ E)/2

MS= média semestral
E =nota de exame

Os alunos que alcangarem média final igual a 50 ou superior estardao aprovados.

BIBLIOGRAFIA BASICA (minimo 03 titulos)

Contessoto VG et al (2018) Introdugdo ao problema de enovelamento de proteinas: uma abordagem utilizando modelos computacionais simplificados.
Rev Brasil Ensino Fisica 40(4):1-13

Link: https://www.scielo.br/pdf/rbef/v40n4/1806-9126-RBEF-40-4-e4307.pdf

Souza RF de (2015) ANALISE DE EXPRESSAO DIFERENCIAL EM TRANSCRIPTOMAS. In: CURSO DE INTRODUCAO A BIOINFORMATICA

Caldart, E. et al (2016). Analise filogenética: conceitos basicos e suas utilizagdes como ferramenta para a epidemiologia molecular de doengas virais. Acta
Sci. vet. ; 44: 01-20

http://www.ufrgs.br/actavet/44/PUB%201392.pdf

BIBLIOGRAFIA COMPLEMENTAR (minimo 05 titulos)

Buso GSC (2005). Marcadores moleculares e analise filogenética. Embrapa Recursos Genéticos e Biotecnologia. Brasilia.22p

http://ainfo.cnptia.embrapa.br/digital/bitstream/CENARGEN/26737/1/doc137.pdf
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Manual do software MEGA.

https:/www.megasoftware.net/docs

Manual do software BLAST

https://blast.ncbi.nlm.nih. gov/Blast.cgi?CMD=Web&PAGE TYPE=BlastDocs

Manual do software UCSF CHIMERA

https://www.cgl.ucsf.edu/chimera/current/docs/UsersGuide/

Documentagao do software ProtParam

https://web.expasy.org/protparam/protparam-doc.html

*OBS: ao assinalar a op¢do CH em EAD, indicar a carga hordria que sera a distdncia.

Documento assinado eletronicamente por MARCO ANTONIO BACELLAR BARREIROS, PROFESSOR DO MAGISTERIO SUPERIOR, em
09/07/2020, as 20:34, conforme art. 1°, III, "b", da Lei 11.419/2006.
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