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de acidos nucléicos e proteinas. Andlise filogenética e evolugdo molecular.

Introdugdo a bioinformatica, ferramentas de bioinformatica para andlises de acidos nucléicos; ferramentas para desenho de oligonucleotideos
(“primers”); utilizagado de bancos de dados de sequéncias de DNA e proteinas; previsdo de estrutura secundaria, visualizagéo de estruturas 3d

PROGRAMA

CONTEUDO PROGRAMATICO

Bancos de dados bioldgicos. Analises de sequéncias nucleotidicas-predigao e
polimorfismos

IAnalises de sequéncias

lAndlises de sequéncias




/Analise de proteinas

Predicao de estrutura, interagées e rotas biologicas

lAnalises filogenéticas

Desenho de Primers

CONTEUDO PROGRAMATICO

Bancos de dados bioldgicos. Analises de sequéncias nucleotidicas-predigao e

polimorfismos

Bancos de dados biolégicos. Analises de sequéncias nucleotidicas-predigdo e

polimorfismos

IAnalises de sequéncias

lAndlises de sequéncias

lAnalises de sequéncias

)Avaliagao

/Analise de proteinas

Predicao de estrutura, interagdes e rotas bioloégicas

)Avaliagao

IAnalises filogenéticas

Desenho de Primers e avaliagao

A WN =

OBJETIVO GERAL

Permitir a construgéo de saberes envolvidos na importancia e aplicagao das ferramentas de bioinformatica aplicadas a biotecnologia.
Discernir sobre a aplicagédo de ferramentas para analise de sequencias de acidos nucléicos, proteinas, analises filogenéticas e nogdes de
metagendmica , protedmica e trasncriptomica. A disciplina devera permitir, de modo pratico, o treinamento do aluno envolvendo a analises de
sequencias, desenho de primers e construgao de arvores filogenéticas.

OBJETIVO ESPECIFICO

. Desenvolver conhecimentos acerca de ferramentas de bioinformatica aplicadas em rotina de biotecnologia;
. Apresentar os principais banco de dados de sequencias de acidos nucleicos e proteinas;

. Conhecer softwares para analises de sequencias e construgéo de arvores filogenéticas;

. Conhecer softwares para desenho de primers e sondas de acidos nucleicos;

. Construir conceitos sobre uso e aplicagao da bioinformatica

computadores.

PROCEDIMENTOS DIDATICOS

As aulas serdo realizadas no laboratério de informatica, sendo constituidas de uma parte expositiva e atividades praticas realizadas nos




FORMAS DE AVALIAGAO

Serao realizadas 3 avaliagdes. As mesmas serao realizadas através de atividades com consulta ao material didatico fornecido. Cada
avaliagdo tera o valor maximo de 100 pontos cada.

A Média semestral sera calculada pela férmula (P1 + P2 +P3)/3
O aluno que alcangar média igual ou superior a70 estara aprovado e os alunos que obtiverem nota inferior a 40 estarao reprovados

O conteudo da prova sera todo o contetdo estudado nas aulas. A prova tera valor 100 e a média final sera calculada através da férmula (MS+
E)2

MS= média semestral
E =nota de exame

Os alunos que alcangarem média final igual a 50 ou superior estardo aprovados.
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Manual do software MEGA.

https://www.megasoftware.net/docs

Manual do software BLAST

https://blast.ncbi.nim.nih.gov/Blast.cgi?CMD=Web&PAGE_TYPE=BlastDocs

Manual do software UCSF CHIMERA

https://www.cgl.ucsf.edu/chimera/current/docs/UsersGuide/
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